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Introduccion y antecedentes

La variabilidad genética a nivel molecular, su estructura, y asociacion
con la variabilidad morfolégica en germoplasma de quinoa (C. quinoa
Willd.) procedente del Noroeste de Argentina (NOA) eran aspectos

innArandne nnrnec annc atrac

Sdlo un bajo numero de accesiones argentinas conservadas en bancos de
germoplasma en Bolivia y Peru, fueron incluidas en estudios similares (Mason et al.
2005; Christensen et al. 2007).
En el afno 2006 se iniciaron
actividades de colecta
sistematica que dieron
origen a una coleccion de
germoplasma nativo de
quinoa.
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35 entradas
seleccionadas
cubriendo el
rango de
cultivo.
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Introduccion y antecedentes

Caracterizacio
n molecular

De acuerdo a la distancia genética entre las poblaciones se

identificaron cuatro grupos genéticos
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Introduccion y antecedentes

Resultados de una caracterizacion conjunta sobre dos tercios de las poblaciones
muestran una alta consistencia de éste agrupamiento (Costa Tartara et al. 2011; Curti et al. 2012).
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EXTRA NOA Objetivo

Establecer las relaciones entre origenes y evaluar hipoétesis acerca de

la difusidn de quinoa a partir de su/sus centro/s de origen.

2° ETAPA del Estudio -
Seleccidén de entradas de Sudamérica
Procedencia Numero de entradas g
Bolivia 22 «;ﬁ
Chile 10 i
Colombia 1
Ecuador 2 Caracterizacion
Pert] 8 molecular

HlpoteS|s

5% BoI|V|a

RN

- ADN de 10
plantas por
poblacion
- 22 loci de

™., Mmicrosatélites .

a2



Distribucion de las poblaciones caracterizadas
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ARGENTINA

-Chile: Pilchemu ,

BRASIL

URUGUAY
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Cauquenes, Valdivia, Lo
Valdivia, regién Vi y VII,

V- Y LY T
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PARAGUAY
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-Peru: Sandia, Puno, Cusco,
Junin.
" -Bolivia: La Paz, Potosi,
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Resultados

1
55
B

l NOA414 ,.T1
NOA231
— o
Distancia genetica entre - NoA0sE

las todas las poblaciones , B |
caracterizadas fue 0,83. '

NOA438
NOA134 T2

Rango: 0,17 entre NOA465 y
466, de la zona de Transicién y
1,00 entre EChiO50
(Cauquenes) y NOA212, 456 y
213 (Dpto Santa Victoria e
Iruya ).
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Cinco grupos genéeticos

T1: Valles secos del NOA (Quebrada Humahuaca +
Valles Calchaquies) + materiales de Sucre y Tarija

T2: Altiplano del NOA + altiplano S de bolivia, N de
Chile

T3: Ambientes de Transicion del NOA (altura, limite
Norte Salta-Jujuy) + Costa del Titicaca

T4: Valles orientales de Salta (Sta. Victoria) + Valles
de Tarija, centro de Peru y Colombia

T5: Nivel del Mar, centro y sur de Chile. No incluye
nada del NOA, grupo mas diferenciado



Relaciones (simplificado)

Seco (Bo-Ch-NOA) “humedo” (NOA, Bo, Ch, Pe, Ecu,Co)
Seco de valle seco de altura humedo de altura humedo de valle
TlyT2
\ /
TS T1,2,3,4

\ !

ANTECESOR COMUN (C. hircinum o posterior)



PREGUNTAS

e Donde se domestico la
guinua?

e Cuantas veces?
e INTERESADOQOS?



MARTA TREUQUIL,
CHOLILA, CHUBUT

:GRACIAS!



